CAMPYLOBACTER - risikofaktorer for smitte i besetni ng og pa slakteri
KORT SLUTTRAPPORT, 2004 - 2006

BAKGRUNN: Handlingsplanen md&ampylobacter hos slaktekylling ble etablert i 2001, og
innebaerer at alle flokker som slaktes blir under$mkCampylobacter bade pa gard og pa
slakteri. Fra 2005 ble den logistiske slaktingeziait. Produktene fra kjente positive flokker
varmebehandles eller fryses.

MAL: | prosjektet vil smitteveier fo€ampylobacter beskrives, bade inn til kyllingflokk pa
gard og pa slakteri giennom slakteprosessen. Qtes ved & karakterise@ampylobacters
klonmgnstre i miljg pa gard og hos infisert kyllingillegg til miljg pa slakteri og pa infiserte
kyllingskrotter. Slik & identifisere vesentligeikisfaktorer for smitte og kryssforurensning.

GJENNOMFZRING: Uttak av et stort antall provex 4 slaktekyllingbesetninger, og fra 2
slakterier. AlleCampylobacter isolat undergar DNA fingeravtrykkskarakterisering.
Smitteveier folCampylobacter identifiseres og det foreslas korrigerende tifaka redusere
Campylobacter-smitte av kylling og krysskontaminasjon pa slaki8iste del av prosjektet
avsettes til bred informasjon ut mot slaktekylliegningen, bade produsenter og slakteri.

RESULTATER: Fra miljget utenfor slaktekyllinghbke Campylobacter oftest funnet i
overflatevann, vat jord og i avfaring fra hundendlte fugler. Den genetiske diversiteten var
hagy blant isolatene fra utemiljg, og spesielt hlaypbvannisolatene. Dette viser en
kontinuerlig tilfarsel avCampylobacter til vann gjennom forurenset avrenning. At de fa
genotypene som ble isolert fra mer enn en gard bigsfunnet fra ville fugler, viser
muligheten for at fugl kan bringe smitte mellomatiteter. P& garden med de darligste
hygieniske barriene var kyllingene yngst da deitfisert, samtidig som andelen av positive
prever og den genetiske diversiteten var hgyestpAsielleCampylobacter genotyper ble
funnet i ytre miljg i perioder pa opptil seks ukéser muligheten for kontinuerlig
tilstedeveerelse a@ampylobacter. Genotyper funnet hos slaktekyllingen ble forstag fra
ytre miljg og pa slaktekylling fra nabogarder. Resnsen mot antimikrobielle midler var lav
hosCampylobacter isolert fra miljg bade pa utsiden og innsiden laktekyllinghusene. Disse
forhold viser at kryss-smitte fra utemiljg er ehtig smittevei forCampylobacter i
slaktekyllingproduksjon.

Slakting avCampylobacter-infisert slaktekylling forarsaket en betydelig fognsing av
miljget i slakteriet, inkludert luften. Selv om bayere andel av flokkene med verpehgns var
Campylobacter-positive, forarsaket disse en betydelig mindreifensning av miljg og gav en
lavere konsentrasjon &ampylobacter pa skrottene. Dette tyder pa at anGaimpylobacter i
tarmen er lavere hos verpehgns enn hos slaktelyllia farste skrottene i €sampylobacter
negativ flokk ble smittet hvis flokken ble slaktett etter en positiv slaktekylling flokk.

Den store genetiske diversiteten som ble funtzett Campylobacter fra slakteri, viser at
diversiteten mellom flokkene er stor. Den genetdikersiteten innen hver flokk varierte fra
flokk til flokk, noe som antakelig har en sammenipemed grad av smitte til de levende
dyrene pa garden. Selv om det ble funnet en stoetigk diversitet Campylobacter pa
slakteri, var fa genotyper til stede lenger enmilem Campylobacters evne til a forbli i
slakterimiljg gjennom vask og desinfeksjon kan farks med bygningsmessige forhold, da
grundig vask kan veere vanskelig enkelte stederiggener fuktig.

KONKLUSJON: For & hindre smitte mé&ahmpylobacter til levende slaktekylling pa gard er
gode hygieniske barrierer og rent, desinfisertldrkann viktig. Ved slakting av positiv
slaktekylling er forebyggende tiltak viktig for @dusere smitte til negative skrotter samt for &
beskytte slakteriarbeiderne mot infisert luft.



